
Spectrum Name	
  of	
  Protein Unique	
  Peptides	
  Counts Fold	
  Enrichment
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Junction	
  plakoglobin	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=JUP	
  PE=1	
  SV=3	
  -­‐	
  [PLAK_HUMAN] 9 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  Heat	
  shock	
  70	
  kDa	
  protein	
  1A	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HSPA1A	
  -­‐	
  [HS71A_HUMAN] 7 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Heat	
  shock	
  cognate	
  71	
  kDa	
  protein	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HSPA8	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [HSP7C_HUMAN] 7 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  DNA-­‐dependent	
  protein	
  kinase	
  catalytic	
  subunit	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=PRKDC	
  -­‐	
  [PRKDC_HUMAN] 7 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A ATP-­‐dependent	
  RNA	
  helicase	
  A	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=DHX9	
  PE=1	
  SV=4	
  -­‐	
  [DHX9_HUMAN] 6 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  Tubulin	
  alpha-­‐1A	
  chain	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=TUBA1A	
  -­‐	
  [TBA1A_HUMAN] 4 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Tubulin	
  beta	
  chain	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=TUBB	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [Q5JP53_HUMAN] 4 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  Paired	
  amphipathic	
  helix	
  protein	
  Sin3b	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=SIN3B	
  -­‐	
  [SIN3B_HUMAN] 3 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A DNA	
  replication	
  licensing	
  factor	
  MCM4	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=MCM4	
  PE=1	
  SV=5	
  -­‐	
  [MCM4_HUMAN] 3 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Nuclear	
  pore	
  complex	
  protein	
  Nup205	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=NUP205	
  PE=1	
  SV=3	
  -­‐	
  [NU205_HUMAN] 3 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  Autophagy-­‐related	
  protein	
  9A	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ATG9A	
  -­‐	
  [ATG9A_HUMAN] 2 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Desmoglein-­‐4	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=DSG4	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [DSG4_HUMAN] 2 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  5	
  of	
  Transcription	
  activator	
  BRG1	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=SMARCA4	
  -­‐	
  [SMCA4_HUMAN] 2 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  2	
  of	
  Actin,	
  gamma-­‐enteric	
  smooth	
  muscle	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ACTG2	
  -­‐	
  [ACTH_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Neuroblast	
  differentiation-­‐associated	
  protein	
  AHNAK	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=AHNAK	
  PE=1	
  SV=2	
  -­‐	
  [AHNK_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  4	
  of	
  Glutamate	
  decarboxylase	
  1	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=GAD1	
  -­‐	
  [DCE1_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Putative	
  keratin-­‐87	
  protein	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=KRT87P	
  PE=5	
  SV=4	
  -­‐	
  [KR87P_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Ig	
  kappa	
  chain	
  V-­‐I	
  region	
  Walker	
  OS=Homo	
  sapiens	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [KV123_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Leucine-­‐rich	
  repeat-­‐containing	
  protein	
  15	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=LRRC15	
  PE=2	
  SV=2	
  -­‐	
  [LRC15_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A DNA	
  replication	
  licensing	
  factor	
  MCM6	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=MCM6	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [MCM6_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Splicing	
  factor	
  3B	
  subunit	
  1	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=SF3B1	
  PE=1	
  SV=3	
  -­‐	
  [SF3B1_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  3	
  of	
  Splicing	
  factor	
  3B	
  subunit	
  3	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=SF3B3	
  -­‐	
  [SF3B3_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Sarcoplasmic/endoplasmic	
  reticulum	
  calcium	
  ATPase	
  2	
  (Fragment)	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ATP2A2	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [H7C5W9_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Far	
  upstream	
  element-­‐binding	
  protein	
  2	
  (Fragment)	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=KHSRP	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [M0R0I5_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Telomere-­‐associated	
  protein	
  RIF1	
  (Fragment)	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=RIF1	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [H7C2B5_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Annexin	
  A2	
  (Fragment)	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ANXA2	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [H0YMD9_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Phosphate	
  carrier	
  protein,	
  mitochondrial	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=SLC25A3	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [F8VVM2_HUMAN] 1 Not	
  in	
  Control	
  IP
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  DPII	
  of	
  Desmoplakin	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=DSP	
  -­‐	
  [DESP_HUMAN] 7 4.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  Short	
  of	
  Heterogeneous	
  nuclear	
  ribonucleoprotein	
  U	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HNRNPU	
  -­‐	
  [HNRPU_HUMAN] 7 2.30
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  3	
  of	
  Heterogeneous	
  nuclear	
  ribonucleoprotein	
  U-­‐like	
  protein	
  1	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HNRNPUL1	
  -­‐	
  [HNRL1_HUMAN] 3 2.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Histone	
  H2B	
  type	
  1-­‐K	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HIST1H2BK	
  PE=1	
  SV=3	
  -­‐	
  [H2B1K_HUMAN] 2 2.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Histone	
  H4	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HIST1H4A	
  PE=1	
  SV=2	
  -­‐	
  [H4_HUMAN] 2 2.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Isoform	
  4	
  of	
  Zinc	
  finger	
  C3H1	
  domain-­‐containing	
  protein	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ZFC3H1	
  -­‐	
  [ZC3H1_HUMAN] 1 1.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Polyubiquitin-­‐B	
  (Fragment)	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=UBB	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [J3QSA3_HUMAN] 1 1.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Serum	
  albumin	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=ALB	
  PE=1	
  SV=1	
  -­‐	
  [A0A087WWT3_HUMAN] 1 1.00
SIN3B_sc-­‐13145_Band	
  A Histone	
  H2A	
  type	
  1-­‐H	
  OS=Homo	
  sapiens	
  GN=HIST1H2AH	
  PE=1	
  SV=3	
  -­‐	
  [H2A1H_HUMAN] 2 0.50


